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Untersuchungsverfahren Analyt bzw. Erkrankung Untersuchungsmaterial (Matrix) Untersuchungstechnik Anweisung / Version / Pipeline Gerät CE-Verfahren Inhouse - Verfahren Akkreditiert
Akkreditiert 

seit
Stand Panel - ID

Multi-Gen-Panel-Analyse Familiäre Hypercholesterinämie 

(FHC)

EDTA-Blut, extrahierte DNA 

(DNA) 

Next-generation sequencing (NGS)       [in-

solution capture, sequencing by 

synthesis, classifying genetic variants 

pipeline for SNV, indel, CNV*] 

Pipeline NGS_V2 High Throughput 

Sequencer (Illumina)

nein ja flexibel 07/2026 17.07.2026 FHC-V2

Multi-Gen-Panel-Analyse Hereditäre Thorakale 

Aortenerkrankungen                                  

(HTAD)

EDTA-Blut, extrahierte DNA 

(DNA) 

Next-generation sequencing (NGS)       [in-

solution capture, sequencing by 

synthesis, classifying genetic variants 

pipeline for SNV, indel, CNV*] 

Pipeline NGS_V2 High Throughput 

Sequencer (Illumina)

nein ja flexibel 07/2026 17.07.2026 HTAD-V2


